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• Structure des biopolymères

• Organisation, interactions

• Localisation, mobilité et diffusion 

• Profilage moléculaire et analyse différentielle



Domaines d’application : protprot ééines et polysaccharides ines et polysaccharides (50-50)

� identification et quantification de protéines en protéomique
Protéines séparées sur gel (électrophorèses 1D ou 2D)
Protéines en solution (« gel-free proteomics »)

� identification par séquençage de novo (génomes inconnus)

� quantification relative (marquage iTRAQiTRAQ )

� caractérisation structurale
Modifications post-traductionnelles → phosphorylation (enrichissements IMAC, TiO2)

� vérification masse & pureté
Protéines et peptides purifiés, recombinants

� complexes non-covalents
Protéine/protéine, Protéines/ligand

http://www.angers-nantes.inra.fr/plates_formes_et_p lateaux_techniques/plate_forme_bibs/
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