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Organigramme Marseille Protéomique au 1/09/2009
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Spectrométrie de masse
Audebert S
Profiling ge'ghaz' L 2D-DIGE
audelet E :
Gongalves A Pophillat M
Toiron Y Fourguet P
Lafitte D
Lebrun R
Lignon S
Moinier D
Villard C
Caractérisation des interactions Double-Hybride
moléculaires Lembo F
SPR (Biacore)
Léveque C
Ferracci G
Ultracentrifugation Analytique Pharmacoprotéomique
Barbier P Lafitte D
Membres extérieurs du conseil scientifique : Ole JENSEN, Odense DK ; Patrick JOUIN, PPM Microcalorimétrie Morazzani M
Montpellier (président) ; Christophe MASSELON, LEDyP Grenoble ; Christian ROLANDO, Protéomique- Devred F Villard C
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Interactions moléculaires

. Ligand fishing

. Double hybride

Paramétres cinétiques et thermodynamiques:
. Interactions non covalentes par SM

. SPR (biacore)

. Microcalorimétrie

Caractérisation de protéines

. Modifications post-traductionnelles
. Séquengage d’Edman

. Séquengage de novo

Biomarqueurs, protéomique clinique-quantitative
. 2D-DiGE

. i-traq

. Profiling par Seldi-ToF

Pharmaco-protéomique
. Dosage et identification de peti{es molécules

Bioinformatique

. Bases de données

. Outils d’analyse DiGE
. Reporting

. Serveur de données centralisé J 1
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Electrophorése 1D-2D

Chromatographie 1D-2D
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Interprétations

Spectrométrie de masse:
identification, caractérisation
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- Atelier 2D DiGE

- Atelier SPR

- Formation Protéomique

- Formation européenne d’Ingénieurs
(programme Léonardo)
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Animation scientifique-Formation

- Rencontres annuelles du réseau des plates-
formes Protéomique de la région PACA
- Organisation du congrés de la SFEAP 2010

Plate-forme Protéomique de U'Institut de Mi i ie de la Médi
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Etudes des interactions

Scanner a Fluorescence
—

Robots:
fractionnement, excision,
digestion, dépot
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