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Peptide Mass Fingerprinting 
ABI MALDI Tof-Tof

Posttranlational Modifications

Peptide Sequencing
Protein Characterization
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Recherche et Développement

Identification de complexes Protéiques

Analyse de Modifications Post‐Traductionnelles et de sous protéomes

Mélanges complexes et caractérisation de protéines de faible abondance

Protéomique quantitative et bioinformatique 


